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Bakgrund

Detta har bedrivits som ett delprojekt inom Grogrundprojektet ” Genomisk
selektion i rodklover (Trifolium pratense L.). Syftet med projektet ar att utveckla en
ny foradlingsmetod, genomisk selektion, for att forbéttra egenskaper som
avkastning, sjukdomsresistens och uthallighet hos rodkléver vid bibehallet eller
forbattrat fodervarde med avseende pa protein, fiber och energi. Det nationella
projektet finansieras med medel fran SLU Grogrund — centrum for véaxtforadling av
livsmedelsgrodor.

Syfte
Syftet med detta delprojekt var att forse det stora projektet med data pa
foderkvalitetsparametrar genom att analysera pa sadana.

Genomforande

Delprojektet har genomforts enligt plan. Totalt 1248 st torkade rodkléverprover
fran 2021 och 2022 ars skord pa Radde har skickats till Lantméannens laboratorium
i Svalov. Proverna har malts och analyserats med NIRS med avseende pa
raprotein, NDF (totalfiber), ADF (cellulosa+lignin), rafiber, socker, fruktan, rafett,
aska, omsdttbar energi och NE. (netto-energi for laktation). Detta har skett i
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samarbete med VDLUFA (Verband Deutscher Landwirtschaftlicher
Untersuchungs- und Forschungsanstalten) i Tyskland. Proverna var av 532 stycken
olika sorter. Det inkluderade vild kldver, lantraser, gamla sorter och de sorter som
anvénds for foradling idag.

Resultat

Tillsammans med prover fran Svalév, As och Lénnas har korrelationerna mellan
olika egenskaper analyseras. Korrelationerna for de viktigaste egenskaperna
redovisas i Figur 1. Det &r viktigt att kunskap om att ensidig foradling for en
egenskap forsamrar andra egenskaper. Till exempel skulle ensidig foradling for
hog skord ge lagre raproteinhalt, hogre fiberinnehall och lagre energiinnehall.

Skord Raprotein. | NDF, % NE_ Proteinskord
%
Skord 1,0000 -0,4799 0,2442 -0,1073 0,7661
Raprotein % | -0,4799 1,0000 -0,6494 0,4792 0,1880
NDF, % 0,2442 -0,6494 1,0000 -0,8363 -0,2105
NEL -0,1073 0,4792 -0,08363 1,0000 0,2439
Proteinskord | 0,7661 0,1880 -0,2105 0,2439 1,0000

Figur 1. Korrelationen mellan avkastning och kvalitetsparametrar. Skérd =
torrsubstansskord per hektar, NDF, % = procent Neutral Detergent Fibre, NEL =
Nettoenergi for Laktation, Proteinskord = kg raprotein per hektar

Resultaten fran foderkvalitetsanalyserna och andra fenotypiska data har jamforts
mot genomdata och dér hittade man 165 markorgener att anvanda i det fortsatta
foradlingsarbetet med rodklover. Genom att kanna till vilka gener som paverkar
olika parametrar effektiviteten i rodkloverforadlingen att 6ka. Det kommer att ga
snabbare att ta fram nya rédkldversorter for nutida och framtida behov.

De gjorda analyserna har varit en del av det material som ligger till grund for
Johanna Ostermans avhandling ”” Advancing red clover breeding through genomic
selection methods”.
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Sammanfattning

Totalt 1248 st rodklover prover fran 532 sorter analyserades utifran deras
foderkvalitetsegenskaper. Proverna kom fran Radde. Sorterna inkluderade vild
klover, lantraser, gamla sorter och de sorter som anvands for foradling idag.
Tillsammans med prover fran andra forsoksstationer beraknades korrelationerna for
de viktigaste egenskaperna beréknades. Genomstudien hittade 165 markdrgener att
anvanda i det fortsatta foradlingsarbetet med rodkléver. Genom att kanna till vilka
gener som paverkar olika parametrar effektiviteten i rodkloverforadlingen att 6ka.
Det kommer att ga snabbare att ta fram nya rodkloversorter for nutida och framtida
behov.
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